I 110 kB "MoTopHbliii 3aBoa"

KoHTtponbHbie 3amepsbl Ha 16 uioHa 2021 r.

Bpema 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24
iT 110 48 47 46 48 47 46 50 91 108 115 124 107 109 109 111 103 79 69 65 60 58 59 57 54
1C U 10 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,2 10,2 10,3 10,3 10,3 10,3 10,2 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,4 10,4 10,4
110 61 57 57 54 59 64 77 124 153 149 160 148 175 167 175 161 144 121 106 78 68 67 69 66
2C U 10 10,4 10,4 10,4 10,4 10,4 10,4 10,3 10,3 10,4 10,4 10,4 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,4 10,4 10,4 10,4
PMH 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1
2T 110 -533 -534 -534 -535 -536 -537 -531 -513 -507 -495 -492 -443 -439 -437 -440 -6 43 41 37 35 -360 -491 -491 -491
3C U 10 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,3 10,2 10,2 10,2 10,2 10,2
110 42 47 46 48 40 42 56 70 91 88 64 69 75 76 75 70 52 48 44 37 42 38 35 34
4C U 10 10,0 9.9 10,0 10,0 9,9 10,0 9,9 9,9 10,0 10,0 10,0 9,9 9,9 10,0 10,2 10,2 10,2 10,3 10,3 10,3 10,0 10,0 10,0 10,0
TCH,TCP-1 0 0 0 1 0 0 0 0 0 0 0 0 1 1 1 1 1 1 1 1 1 0 0 0
PMH 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6 6
leHepaTop A4.01;3PY-2 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
leHepaTop A4.29 574,6 | 5748 | 5749 574,4 | 574,7 | 574,7 | 572,7 | 561,4 | 561,4 | 550,1 | 546,9 | 4959 | 491,2 | 489,4 | 491,9 49,9 0,0 0,0 0,0 0,5 396,8 | 527,0 | 527,1 | 526,9
Tarosas -3 A4.37 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
PM-2-11 A4.39 7,4 6,9 7,1 7,1 6,3 6,4 6,1 6,9 7,4 6,9 7,1 7,2 6,6 74 7,1 74 7,1 6,3 7,1 7,4 71 7,6 7,6 7,3
TN-6,T1 A4.45 44 4,0 4,0 6,1 53 5,2 6,0 20,0 22,0 23,6 238 17,5 21,6 22,0 19,4 17,2 13,0 11,8 11,3 11,3 10,5 10,4 10,4 7,5
TN-8.72 a4.47 3,2 3,4 3,2 3,0 2,8 2,8 3,2 14,1 19,0 16,8 17,6 16,3 15,5 17,6 22,1 19,4 11,3 8,3 8,1 6,3 4,3 39 35 31
1C TNn-7,12 A4.49 6,5 6,5 6,1 6,3 59 6,0 7,6 13,7 19,2 17,4 18,8 16,5 18,5 17,6 17,4 15,2 11,5 9,7 9.5 7,7 73 71 7,1 6,9
PM-3-16 A4.51 16,9 16,9 16,9 15,8 16,4 16,0 16,5 15,9 17,4 30,1 35,9 34,0 27,5 243 26,9 26,4 23,2 22,1 19,5 18,4 18,4 18,3 16,7 17,8
TN-20 A4.53 7,4 73 7,2 83 8,2 8,4 8,5 14,2 14,0 11,1 10,7 10,3 11,0 10,2 10,2 9,5 8,9 7,2 53 5,2 6,5 7,6 75 7,6
Tn-2, T2 a4.57 18 1,8 16 1,6 1,6 16 2,0 6,2 8,7 9,5 10,3 5,6 8,1 9,7 8,1 79 39 3,9 3,8 3,8 3,8 3,9 39 39
TN-40-6 A4.59 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
Taroeas -3 a4.36 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2
PN-5 a4.38 14,7 14,7 131 12,6 17,3 19,9 21,2 33,1 373 37,3 41,5 41,4 53,8 47,0 61,1 48,5 51,6 42,1 33,7 14,2 14,1 136 13,6 13,1
™n-7,T1 A4.40 9,8 9,6 9,8 9,6 9,8 10,0 11,1 21,3 26,6 233 27,2 19,7 233 24,9 213 229 17,2 15,2 14,4 11,7 10,6 11,2 11,0 10,6
Tn-9, T1 A4.42 71 6,9 6,5 6,1 6,3 5.9 10,1 25,0 29,4 25,8 29,4 26,9 29,1 26,5 24,5 24,5 15,0 14,6 12,4 9,5 6,5 7,1 7,3 7,5
2C TN-70-1, a4.44 1,2 1,2 1,1 1,0 1,2 1,7 2,1 23 2,5 2,5 2,3 2,2 2,0 1,7 1,5 14 1,3 1,2 1,2 1,2 1,2 1,2 1,2 1,2
TN-35, T2 A4.52 0,2 0,2 0,2 0,2 0,2 0,3 0,3 0,4 2,2 2,7 3,2 31 31 31 3,2 3,0 1,0 0,2 0,3 0,4 0,2 0,2 0,2 0,2
PN-1-11 a4.54 11,5 7,3 79 2,9 7,4 73 14,3 23,1 273 231 23,6 18,0 20,0 23,7 22,1 17,4 15,8 12,1 12,1 10,5 9,4 79 8,9 9,4
TN-4,T1 A4.56 9,6 10,6 12,2 9,8 9,8 12,8 10,5 10,6 16,2 16,2 13,2 17,9 24,1 21,0 20,2 21,0 20,3 15,4 15,0 19,0 16,5 15,1 16,9 14,7
TN-65, T1 A4.58 6,3 6,3 6,3 6,7 6,3 6,3 6,8 7,5 11,0 17,7 19,3 19,1 19,8 19,4 20,6 21,7 21,3 20,1 17,0 11,9 9,4 10,2 9,8 9,4
Pn-2-7 A4.9 29,1 29,6 29,9 29;1 28,8 25,6 25,4 28,6 30,4 31,0 29,9 29,7 26,5 26,9 26,8 23,6 24,4 24,3 21,2 22,0 22,4 22,4 22,6 23,2
PM-5-6 A4.15 9,6 8,6 8,2 8,2 8,0 9,4 13,6 17,6 21,4 20,8 21,4 20,1 22,1 22,2 219 17,9 15,5 14,3 13,1 10,6 12,0 11,2 11,4 10,2
TN-65,T-2 A4.19 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
e PM-1-4 A4.21 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
TN-4,T-2 Aa4.27 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
TN-35,T1 A4.31 2,4 2,4 2,4 2,4 2,4 24 2,4 2,4 2,5 32 3,4 3,4 33 32 3,2 2,8 2,8 2,8 2,4 2,4 24 2,4 24 2,4
TN-18-1 A4.6 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
AlHKC 4.8 0,4 0,4 0,4 0,4 0,3 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 04 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4
TNn-2,T1 A4.10 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,4 0,8 16 2,0 2,4 29 2,3 29 29 2,8 2,4 1,2 1,2 1,2 0,8 0,8 0,6 0,8 0,8
i TN-6,12 A4.14 25,4 25,6 273 27,9 22,2 21,7 31,5 42,7 42,0 45,7 32,5 36,4 373 41,2 434 33,5 26,7 224, 219 17,9 19,6 16,8 15,3 15,3
PMN-3-2 AY4.22 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
*® TN-17-2 A4.24 1,0 1,0 1,0 1,0 1,0 1,0 16 23 2,0 19 2,1 1,6 19 19 2,0 2,1 14 16 1,4 1,2 1,2 1,1 11 1,0
TN-40-5 A4.26 53 4,9 4,5 4,5 4,3 4,7 4,7 59 7,2 8,8 8,6 10,1 9,0 9,2 9,6 10,0 8,4 8,8 7,4 6,5 6,9 7,6 5,9 51
TN-15, A4.28 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0 0,0
Tn-11 a4.30 6,6 6,8 6,8 6,6 7,2 8,2 9,9 11,1 13,9 14,1 9,0 6,8 10,7 10,0 7,4 7,8 7,4 7,4 6,4 6,5 6,3 6,1 6,1 6,1
MocToctpoit  s4.4 33 7,7 5,5 71 4,7 52 7,4 6,3 23,5 14,7 8,2 11,2 12,6 10,9 9,0 14,1 6,6 6,6 58 4,0 6,5 4,9 5,7 5,4
3amecTutens rNaBHOro UHKeHepa A [.M. Nbparumos




